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Род Pardosa Koch является самым большим родом семейства Lycosidae (Araneae) и
включает 533 вида. Виды, обитающие в Голарктике, делятся на 30 групп [1]. Морфологи-
чески особи разных групп видов хорошо различаются, в то время как разделение видов
внутри групп во многих случаях затруднено. Генетические исследования подтверждают
монофилетичность Pardosa, но разные виды часто формируют одну кладу, проследить вза-
имосвязи между группами видов довольно трудно [2]. Особенно сложна группа видов P.
lugubris. На данный момент она включает 7 видов, 5 из которых обитает в Европе, 1 (P.
koponeni Nad. et al.) - в Восточной Азии и 1 (P. lugubris (Walck.)) широко распространен на
территории Палеарктики [2]. Самки этой группы видов практически неразличимы между
собой, самцы различаются по брачному поведению [3] и строению гениталий. Также, для
описания и сравнения видов Pardosa используются промеры члеников ног [2].
В задачи нашей работы входило, используя филогенетический анализ и данные морфо-
метрии, оценить взаимоотношения между группами видов P. lugubris, P. amentata и P.
pullata, а также опробовать новые методы морфометрии для выяснения таксономического
положения видов внутри групп, взяв для исследования наиболее сложную группу видов
P. lugubris.
ДНК выделяли методом кипячения, затем проводили ПЦР, используя праймеры для двух
генов: 12S и COI. Для COI, помимо стандартных праймеров, использовали также впервые
подобранные нами праймеры COX1-F, COX1-R.
Ноги промеряли, используя бинокуляр Nikon SMZ660. Морфометрию проводили, исполь-
зуя программы Statistica и MorphoJ.
Нами доказана эффективность использования метода кипячения для выделения ДНК у
пауков и синтезирована новая пара праймеров для амплификации COI гена у пауков.
Филогенетическое дерево Pardosa было сравнено с данными морфометрии, оценена целе-
сообразность использования длины членников ног в качестве признаков для разделения
видов рода.
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