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Филогенетическая биогеография - раздел исторической, изучающий биогеографиче-
скую историю монофилетических групп с учетом их филогении и географического рас-
пространения [1].

Семейство алтингиевые (Altingiaceae) объединяет 1-3 рода с 13-20 видами и имеет дизъ-
юнктивный ареал, включающий 3 части: Восточную и Юго-Восточную Азию, Западную
Азию, а также восток Северной Америки и Центральную Америку [4, 5].

Цель данной работы - реконструкция истории расселения Altingiaceae на основе мор-
фологического, молекулярно-генетического и палеоботанического анализа.

В ходе исследования проведен кладистический анализ 3 молекулярно-генетических
маркеров (rbcL; trnL-trnF; ITS-5.8S rRNA) и 37 морфологических признаков 11 видов
из 3 родов Altingiaceae и Disanthus cercidifolius Maxim. (Hamamelidaceae) и Cercidiphyllum
japonicum Siebold & Zucc. Ex J.J.Hoffm. & J.H.Schult.bis (Cercidiphyllaceae) в качестве
внешней группы. Данные были обработаны в ПО MEGA-X методом максимального прав-
доподобия с бутстрэп-поддержкой 1000 итераций, в результате чего была получена кла-
дограмма (рис. 1).

На основании полученной кладограммы и палеоботанических данных была предложена
модель расселения Altingiaceae (рис. 2).

Базальное положение клады видов Liquidambar styraciflua L., L. macrophylla Oerst. и
L. orientalis Mill., а также меловые фоссилии Microaltingia apocarpela Zhou, Crepet & Nixon,
обнаруженные на северо-востоке США [3], свидетельствует о североамериканском проис-
хождении семейства.

Миоценовые фоссилии L. changii Pigg, Ickert-Bond & Wen с северо-запада США [2],
сходные с современным восточноазиатским L. acalycina H.T.Chang, позволяют объяснить
транстихоокеанскую дизъюнкцию ареала расселением семейства по Берингийскому мосту.

Трансатлантическая дизъюнкция между североамериканскими видами и L. orientalis
связана с расселением группы на восток по Североатлантический мосту.
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Иллюстрации

Рис. 1. Комплексная кладограмма семейства алтингиевые (Altingiaceae).

Рис. 2. Схема расселения семейства алтингиевые (Altingiaceae).
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