Роль вторичных структур в нуклеосомной организации генома
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Нуклеосомная организация играет важную роль в регуляции генома. Известно, что расположение нуклеосом влияет на экспрессию генов и меняется в разных типах ткани. Механизмы перестройки положений нуклеосом мало изучены. Было показано, что вторичные структуры ДНК могут служить барьерами, разделяющими нуклеосомные кластеры  [1, 3]. В настоящей работе мы взяли доступные карты расположений хромосом для лимфоцитов человека [2] и выделили нуклеосомы, граничащие со вторичными структурами ДНК.  Онтологический анализ генов, на которые попали нуклеосомы со вторичными структурами ДНК показал, что такие нуклеосомы чаще всего попадают на гены, принимающие  участие в метаболических процессах клетки. Мы исследовали физико-химические свойства ДНК в окрестности пересечений вторичных структур с нуклеосомами и построили модель машинного обучения, распознающую в геноме места, потенциально регулирующими расположение нуклеосом посредством вторичных структур. Требуются дальнейшие исследования для выяснения распространенности и консервативности данного механизма регуляции положений нуклеосом в других типах ткани как в геноме человека, так и в геномах других видов.
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